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RESUMO
Divergéncia genética em populacao de clones de alcachofra
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INTRODUGCAO:

O Melhoramento genético de alcachofra (Cynara cardunculus vr. scolymus (L.) Fiori) visa responder as demandas do
mercado consumidor. A avaliagdo de grande ndimero de caracteres simultaneamente é necessaria quando se deseja
selecionar plantas com caracteristicas superiores que possam ser usadas como parentais em programas de cruzamentos.
O objetivo deste trabalho foi avaliar a diversidade genética em uma populagdo de clones de alcachofra pela analise
multivariada e selecionar plantas com caracteres desejaveis ao consumo in natura.

METODOLOGIA:

Foram estabelecidos no campo experimental em abril de 2010 trinta e nove clones de alcachofra das variedades Verde
Redonda Melhorada, Verde Redonda, Romanesca 1 e 2, Roxa Romana e Violeta de Sicilia. Os mesmos foram dispostos
em delineamento completamente casualizado, com trés a seis repeticdes por clone. As avaliagdes foram realizadas quando
o capitulo principal atingiu o estagio comercial e avaliadas quando aos seguintes caracteres quantitativos (UPQV, 2001):
comprimento, largura e espessura da base das bracteas, diametro, espessura e massa fresca do fundo, diametro,
comprimento e massa fresca do capitulo primario, duracéo da colheita, periodo de implantacdo a colheita, nimero,
comprimento, didmetro e massa fresca média dos capitulos secundarios, total de capitulos por planta e rendimento. Os
dados quantitativos foram submetidos a analise multivariada. Nessa Ultima, foi obtida a matriz de distancia de Euclidiana
Média, contribuicéo relativa e dendrograma.



RESULTADOS E DISCUSSOES:

As técnicas de andlise multivariada demonstraram a existéncia de divergéncia genética entre os clones da populagéo
avaliada. As varia¢gBes que se observaram entre os distintos clones podem ser causadas por diferencas genéticas entre os
individuos, diferencas ambientais ou pela interagcdo gendtipo x ambiente. Variabilidade genética intra e interpopulacional em
populacdes de alcachofra tem sido encontrada em estudos realizados na regido do Mediterraneo (MAURO et al., 2009) e
na Argentina (ASPRELLI et al., 2001). As caracteristicas com maior contribuicdo para a divergéncia genética foram:
rendimento (42,47%), comprimento da base das bracteas (33,05%), nimero de capitulos secundarios (6,27%), periodo de
implantagéo a colheita (6,11%) e comprimento do capitulo primério (5,00%) totalizando 91,19% da variabilidade observada
na populacéo de clones. Os clones mais divergentes foram o nimero 2 e 38 pertencentes a variedade Verde Redonda
Melhorada, com Distancia Euclidiana (D2) = 99, 55 enquanto que os clones mais similares foram o 15 e 24 pertencentes as
variedades Romanesca e Verde Redonda (D2=21,21). A analise de agrupamento revelou a formacgéo de cinco grupos. Os
grupos Il e Il agregaram clones com caracteristicas desejaveis ao consumo in natura. O grupo Il apresentou maiores
valores para diametro do capitulo primario, comprimento e didmetro dos capitulos secundarios, caracteristicas importantes
a serem consideradas na selecdo de parentais para programas de cruzamentos objetivando a obtencédo de materiais
melhorados para consumo in natura. Ja o grupo Il foi composto por clones com maior largura da base das bracteas, massa
fresca do capitulo primario, didmetro do fundo, os quais também séo caracteres importantes, porém este grupo apresentou
maior periodo de implantacdo a colheita o que nado é desejavel tem em vista a busca do melhoramento por materiais mais
precoces.

CONCLUSAO:

Concluséo

Variabilidade genética foi encontrada entre os clones da mesma variedade e entre variedades.

Os clones incluidos nos grupos Il e 1l podem ser usados como parentais em programas de melhoramento genético ou para
clonagem in vitro.
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INSIRA ARQUIVO.IMAGEM - SE HOUVER:

Tabela 1- Contribuigao relativa para a divergencia genetica

Caracteres Maximo Mimino CR% kg ' ! y .

Compnmento da base dasbracteas 27,70 3,61 33,05 M ~—| Grupol

Largura dabase das bracteas 57,44 11,76 0,06 z —s : —
Espessuradabase das bracteas 9,94 0,54 0,07 » ~ ' '

Espessurado fundo 15.11 3,66 0,00 . B

Massa fresco do capitulo pnméno 346,00 72,22 243 ,: | JI -Jﬂ/ E

Comprimento do capitulo primario 9,90 6,50 5,00 o E— :

Diametro do capitulo primario 9,90 6,40 0,00 % :

Dimetro do fundo 76,10 540 0,16 | Sopoll }7

Massa fresco do fundo 31,66 17,25 0,20 i l‘ :

Durago dacolheita 20,00 900 028 . — i

Periodo deimplantacio colheita 226,00 185,00 4,11 » | :

Numero de capitulos secundanos 6,00 1,00 6,27 | — E -

Massa fresco média dos capitulos secunddrios 215,64 39,00 1,71 3 — -

Comprimento médio dos capitulos secundérios 10,00 575 2,12

Didmetro médio dos capitulos secundénios 9,50 553 0,00 : R B B, S Eo ;;.,,. Mg Mo Mo B
Total de capitulos por plantas 15,00 4,00 0,00 Figura 1- Dendrograma de similaridade baseado em
Rendimento 999,12 162,39 42,47  caracteristicas quantitativas, obtido pelo método
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