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INTRODUCAO

O uso indiscriminado de antibidticos no tratamento de infec¢des ou como promotores de
crescimento é o principal fator para a selecdo e disseminacdo de bactérias multirresistentes na
medicina veterindria e humana (Laxminarayan et al., 2016). Mesmo quando ndo expostas aos
antibidticos, as bactérias estdo sujeitas a transmissao horizontal de genes de viruléncia através da
conjugacao de plasmideo. A Escherichia colié a principal bactéria anaerdbica facultativa da
microbiota de animais, possuindo variabilidade genética mediante a transmissdao horizontal de
elementos genéticos como plasmideos e fagos. Ja foi relatada como resistente em cepas isoladas na
suinocultura, avicultura e em humanos, sendo neste ultimo resistentes mesmo quando ndo
expostas a antimicrobianos. Visando o entendimento da dinamica da resisténcia a antimicrobianos,
este estudo teve como objetivo verificar o perfil de resisténcia a antimicrobianos de E. coli isoladas
em um Hospital Veterindrio do Norte do Rio Grande do Sul entre 2015 e 2018.

DESENVOLVIMENTO:

Foi realizado estudo retrospectivo a partir de resultados de antibiogramas de Escherichia coli
isoladas em animais hospitalizados no Hospital Veterindrio da Universidade de Passo Fundo
(HV/UPF) entre 2015 e 2018. As amostras foram isoladas e confirmadas por testes bioquimicos e os
antibiogramas foram realizados pelo método de disco difusdo com base nas recomendacdes da
National Committee for Clinical Laboratory. Os resultados dos antibiogramas foram avaliados e
classificados como sensiveis, intermediarios ou resistentes. Os dados foram avaliados pelo Software
Microsoft Excel e o padrao de multirresisténcia (MAGIORAKOS et al., 2012), como segue: resisténcia
(MRD), definindo como ndo susceptivel a 21 agente em 23 classes de antibiéticos. Valor de p < 0,05
foi considerado estatisticamente significativo para teste de regressao linear. Foram identificadas
282 culturas positivas para a bactéria Escherichia coli entre os anos 2015 e 2018, que foram
testadas no antibiograma para oito ou menos antibidticos apresentando diferentes taxas de
resisténcia. A tabela 1 mostra as prevaléncias da resisténcia bacteriana aos 22 antibidticos testados
no antibiograma. Os antibidticos lincomicina e metronidazol apresentaram resisténcia in vitro em
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100% das vezes testados, e penicilina em 99%, enquanto a gentamicina apresentou menor
frequéncia de resisténcia (17%). A média de resisténcia entre todos os antibidticos foi de 51%, o
mais escolhido pelos veterinarios para o teste de susceptibilidade foi enrofloxacina (11%). A Tabela
2 descreve que o padrao MRD de resisténcia bacteriana, foi notado em 60% do total de
antibiogramas analisados em 2015, 49% em 2016, 47% em 2017 e 58% em 2018. De modo geral,
durante os quatro anos se foi observado 39% do padrao de multirresisténcia nos 282 antibiogramas
analisados. Dentro do grupo das enzimas pB-lactamase se encontra a penicilinase, enzima
responsavel pela resisténcia as penicilinas através da hidrdlise do anel beta-lactama. Neste estudo a
penicilina (99%), amoxicilina (75%) e ampicilina (57%) apresentaram frequéncias elevadas de
resisténcia, podendo ser devido ao aumento do uso de antibidticos e a transmissdo horizontal de
genes de viruléncia entre os patdgenos. A associacdo de amoxicilina com acido clavulancio (47%)
apresentou o menor valor entre as penicilinas devido a presenca do inibidor de B-lactamase. Neste
estudo 100% das amostras foram resistentes a lincomicina em diferentes espécies de animais e
tipos de infeccdes, a mesma é utilizada na ragdo de aves como promotores de crescimento
(Albuquerque, 2005), constatando que outras espécies também estdo expostas a resisténcia a
classe licosamida. O padrdao de multirresisténcia ndo é estatisticamente significativo (p-valor > 0.05)
pelo nimero desigual de amostras testadas durante os quatro anos, mas, quando analisados
individualmente, representam preocupacdao pelo valor expressivo, indicando que é necessaria a
busca por antimicrobianos alternativos para o tratamento de infec¢des causadas por E. coli.

CONSIDERAGOE S FINAIS:

Assim, o estudo demonstrou que os isolados de Escherichia coli apresentaram resisténcia
para antibidticos utilizados em humanos e, pela capacidade de transferéncia de genes de
resisténcia, € um problema de saude publica. O padrao de multirresisténcia implica na escolha do
farmaco para o tratamento de infec¢des causadas pela bactéria, sugerindo o médico veterindrio
buscar antimicrobianos alternativos.
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ANEXOS

Tabela 1 - Resisténcia bacteriana aos anfibioticos em infecgOes vetermarias
2015 2016 2017 2018 Total

Adbdico — % T N % r© N % r© N % r© N~ % pvalor
A0 B # 1® 2 17T % % 1N B B W0 57 1B 00142
AP M 20 6 8 5 6 34 15 4 30 19 6 106 6 57 00841
CFE 23 14 6 2 9 4 50 18 3 27 14 5 12 55 4 0.1730

CF 8 11 6 11 9 8 17 11 6 17 13 7 6 44 70 02357
cz 302 6 0 0 0 15 6 4 2 0 0 20 8§ 40 00233
PEN 28 27 9% 10 10 100 26 2 100 16 16 100 8 79 00000
P 235 8 315 6 4 B 8 33 17 10 % 80 3 4 0.8285
EM 68 27 40 36 12 3§ 21 26 52 20 3% 23§ 80 34 0.266
NOR 22 8 3 13 5 38 20 6 30 o 3 B 6 0 M 00451
LIN 6 6 100 5 5 100 8§ § 100 3 3 100 2 2 100 0.0001
GEN 6 11 16 2 9 3 4 7 16 2 2 71 168 2 17 0.3006
NEO 25 12 48 18 4 2 3 12013 7 0 0 % 28 33 00773
DOX 22 14 6 ¢ 1 11 26 10 3% 10 7 7 6 3 48 02088
TET 62 36 58 25 11 4 36 15 4 18 16 5T 151 78 52 0.0268
SIL 3 235 % 2 1 5% 8 7 8 0 0 0 &4 B 7 00011
I 23 6 26 1 0 0 503 60 9 6 6 38 15 30 02101
Qo 16 2 1B 2 0 0 o 1 11 8 4 0 3 71 0 05007
FF 2 8 36 16 5 3 B 5 2 1 2 17T B 0 2 0214
AMC 43 10 4 30 23 50 55 18 3B 3 2 5T 14 81 47 02075
SUT 37 21 57 3 10 2 6 2 B 45 2 47 18 B 4 05423
CIF 6 16 26 2 8 35 35 6 17 24 4 17 14 34 M 00006
MIZ 15 15 100 15 15 100 20 20 100 25 25 100 7575 100 0.0001

Total 700 351 30 355 165 46 684 270 41 438 220 32 2186 1024 47
N: nimero total de resisténeia; AMO: amoxicilina; AMP: ampicilina; CFE: cefalexina; CF: cefalotina; CZ: cefazolina; PEN: penicilina; CIP:
ciprofloxacina; EM: enrofloxacina; NOR: norfloxacina; LIN: lincomicina; GEN: gentamicina; NEO: neomicina; DOX: doxiciclina; TET: tetraciclina;
SUL: sulfonamida; TRI: trimetopim; CLO: cloranfenicol; FIF: florfenicol; AMC: amoxicilina com acido clavuldnico; SUT: sulfametoxazol com
trimetopim; CTF: ceftiofur; MTZ: metronidazol.

Tabela 2 — Evolugio temporal de multirresisténcia de isolados de Escherichia coli entre os anos

2015 e 2018.
2015 2016 2017 2018 -
. o - - - — 55 p-
Tioo de (n=94 (n=47 (n= 86 (n=55)
ipo de resisténcia N % N % N % N %
MRD 56 60 73 40 10 47 33 58 0.0671

MED: multirresistente; N: mimero total.



