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INTRODUCAO:

O farelo de soja é um subproduto da extra¢do do dleo de soja, que passa por processos
térmicos que podem afetar sua qualidade nutricional (SILVA & QUEIROZ, 2000). A
proteina é o parametro de qualidade mais importante na hora da comercializagao do
farelo, sendo assim, é fundamental a sua determinacdo para vertificar a quantidade e
qualidade da mesma (Revista Analytica, 2014). Com o avang¢o da tecnologia, os
métodos de determinagdo da composicdo quimica dos alimentos tém sido
aprimorados, existem diversas tecnologias para quantificacdo de proteina em
alimentos e eles se diferem principalmente pelo tempo de execucdo da andlise (LIN et
al, 2009). Essa pesquisa teve como objetivo comparar diferentes metodologias para
determinacdo do teor de proteina em farelo de soja: Método Kjeldahl, Dumas e
Espectroscopia de Refletancia no Infravermelho Proximo (NIRS).

DESENVOLVIMENTO:

Proteinas sdo polimeros complexos, constituidos por uma sequéncia de até 20
aminodcidos distintos, também podem ser definidas como macromoléculas bioldgicas
formadas por aminoacidos que estdo ligados por meio de ligacOes peptidica
(FENNEMA, 2000). Aminoacidos sdo as unidades estruturais das proteinas, esses sdo
compostos por dois grupos, sendo eles o grupo amino (NH2) e o acido carboxilico
(COOH), além desses dois grupos, os aminoacidos possuem um grupo lateral,
denominado de "R", esse é o grupo responsavel pelas diversas liga¢gdes que um mesmo
aminodcido pode realizar (RIBEIRO & SERAVALLI, 2003).
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metcAo Kjeldahl mostrou-se menos eficiente, isso pode estar relacionado ao fato de
quejo término da decomposicdo da amostra é definida pelo analista, o que nao
garante que o processo tenha se completado. Ao retirar a amostra antes do tempo o
nitrogénio pode ndo estar totalmente livre, subestimando o valor da proteina. O
método NIR necessita de curvas de calibragdo previamente construidas no
instrumento e se as mesmas nao tiverem um numero significativo de amostras, pode
resultar em desvios nos resultados.

CONSIDERAGOES FINAIS:

As amostras apresentaram diferentes teores de proteina, em funcdo do método
utilizado. O método Dumas mostrou-se mais eficiente que demais, por ocorrer a
queima total da matéria organica. Ao se avaliar o método Kjeldahl para quantificacdo
do teor de proteina no farelo de soja, se verificou a necessidade de um procedimento
adicional para avaliar a sua eficiéncia.

REFERENCIAS:

FENNEMA, O. R. Quimica de los alimentos. 2. ed. Zaragoza: Editora acribia, p.

383-402, 2000.

LIN, M.; RASCO, B. A.; CAVINATO, A. G.; HOLY, M. A. Infrared Spectroscopy for Food
Quality Analysis and Control. 1 . ed. 2009.

REVISTA ANALYTICA. Determinacdo de nitrogénio e proteina pelos métodos Kjeldahl e
DUMAS. Revista Analytica, n. 73, p.52, out/nov. 2014.

RIBEIRO, E. P.; SERAVALLI, E. A. G. Quimica de alimentos. 2. ed. Sdo Paulo: Editora
Blucher, 2003.

SILVA, D. J.; QUEIRQZ, A. C. Analise de alimentos. Métodos quimicos e biolégicos. 3. ed.
Editora UFV, Vicosa, p. 37-40, 2000.

= Ah
ol VA Qcneg UPF

Sexkl 1Y - FAPERGS . ———— Unliversidade

PC i 10 TYEITEN * comoutdedea N > A ¢ Aes 0 (et -y S A Pty ———— & Pasio Fundc



’ B . Universidade e comunidade

I SE M I"J N g D o " - em transformacao

VLR S b = 3R abs fos de Pesq"3 Outiouruano
COME Li‘mi:t‘l ii?

n anexos (figuras e/ou tabelas), se

» VPE

Socld UMY

Universidade
0 e TN . A o s + s % b e A g o Pasio Funde

ARy
o}
>

{
it
=
)
gﬁ
2
5



